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Proyectos de Investigación Biológica y Ambiental

La UTN cuenta con estudios de

biodiversidad, conservación
de recursos renovables y no renovables,

estudios de prospección

biológica, cuantificación y

caracterización de especies

biológicas, de distintos grupos

taxonómicos; entre ellos podemos encontrar a

animales, plantas, líquenes, hongos y

microorganismos del Ecuador y la

Antártida.

UTN | 31 años



3

Gestión Biológica en la FICAYA - UTN

La UTN no cuenta con un

proceso organizado para

digitalizar los datos,

haciendo uso de hojas de Excel

para inventariar, lo cual

dificulta la difusión de

los datos y la cooperación

para identificar los

especímenes.

UTN | 31 años
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Problemas identificados, solución, enfoque y evidencias 

del proceso de gestión de datos Biológicos

PROBLEMA SOLUCIÓN ENFOQUE EVIDENCIA

Falta de procesos bien definidos que 

permitan el registro y publicación de 

datos biológicos adecuadamente.

Diseño de procesos.
Estrategia: 

Procesos.

Procedimientos e 

instructivos para el registro y 

publicación de datos 

biológicos.

Generación de cuellos de botella en el 

proceso de registro de especies al 

utilizar medios no estructurados e 

inadecuados para la ingesta de datos 

biológicos.

Automatización del proceso de 

registro. 

Estrategia: 

Automatización de 

procesos.

Plataforma Tecnológica Web 

propuesto.

Pérdida, inconsistencia, redundancia e 

integridad de los de datos biológicos y 

con ello limitaciones técnicas, y 

escasa seguridad de información.

Depuración sistemática de los 

datos biológicos primarios.

Estrategia: 

Depuración de datos 

biológicos.

Plataforma Tecnológica Web 

propuesto.

› No exista una adecuada y 

eficiente difusión e intercambio de 

información biológica con la 

comunidad científica y académica.

Desarrollo de una 

Plataforma Tecnológica 

Web de datos biológicos

para la difusión e 

intercambio de datos.

Estrategia: 

Aplicación de 

normas y 

estándares. 

Plataforma Tecnológica Web 

para la gestión de datos 

biológicos y reportes en 

línea de las colecciones 

biológicas.

UTN | 31 años
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Objetivos

• Disponer de una plataforma tecnológica

basada en Darwin Core como estándar, que

optimice la gestión de datos biológicos primarios.

• Globalización de la información biológica

• Resguardo de información perecible

• Minimizar la fuga de nuestro patrimonio natural

• A futuro, aplicación de BIG Data – Data Science

UTN | 31 años
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Justificación e Importancia

• En la UTN se desea consolidar la

integración, colaboración y

socialización de redes de investigación

que permitan el intercambio de

conocimientos; el

enriquecimiento de la base de datos y

el diálogo de saberes sobre el

bioconocimiento.

• Se desea mejorar la gestión

de datos biológicos

primarios, obligando a generar

una adecuada gestión del proceso de

registro y publicación de datos.

• Minimizar los costos
en la obtención de la

información de los

especímenes identificados

científicamente.

• Aporta al macro proceso

de investigación y

vinculación de la UTN, en

beneficio de la biodiversidad.

• Aporta a la iniciativa de Open

Access.

UTN | 31 años
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Plan Nacional del Buen Vivir 2013 - 2017

• Objetivo 7. “Garantizar los derechos de la

naturaleza y promover la sostenibilidad

ambiental, territorial y global”

• 7.2 “Crear el Instituto Nacional de Biodiversidad..”

• 7.4 “Impulsar la generación de bioconocimiento..”

UTN | 31 años



Metodología de investigación y desarrollo

• Histórico-Lógico: Antecedentes

• Hipotético-Deductivo: Problemática

• Método Sistémico: Desarrollo de la

plataforma tecnológica SIGBIO - UTN

Métodos Teóricos

Técnicas de Investigación

• Empíricos
• Encuestas

• Entrevistas

Metodología  de Desarrollo e Implementación

SCRUM como marco de trabajo en el

desarrollo del SIGBIO - UTN

UTN | 31 años



Procesos de Negocio

Proceso

Actividades

Controles

Salidas

Recursos

Entradas

Objetivo: Mejorar el proceso de gestión de

los datos biológicos en los laboratorios de

investigación biológica y ambiental de la UTN.

UTN | 31 años
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Protocolos y Estándares Biológicos

Arquitectura Estándar y/o Protocolo

Protocolos de Comunicación BioCASe, DiGIR, TAPIR

Datos para colecciones, 

especímenes y especies

Darwin Core, ABCD Schema, 

Plinian Core

Lenguaje de Intercambio 

biológico

XML, CSV
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Estándar Darwin Core

¿Qué es? Estándar diseñado con el 

propósito de crear un lenguaje común 
para publicar y documentar datos sobre: 

• Registros biológicos (observaciones o 

ejemplares de colección). 

• Listas de especies. 

• Catálogos taxonómicos. 

• Facilita la estandarización semántica y 

de la sintaxis de los contenidos.

TDWG, promueve la amplia y efectiva difusión 

de información sobre biodiversidad para el 

beneficio de toda la humanidad. 
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Categorías del Estándar Darwin Core

1. Datos Básicos 

2. Registro Biológico 

3. Evento 

4. Ubicación Geográfica 

5. Contexto Geológico 

6. Identificación 

7. Taxón 

8. Relación del recurso 

9. Mediciones o hechos 

UTN | 31 años
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Arquitectura 
de la plataforma 

tecnológica 
SIGBIO UTN
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Recolección Preservación Preparación

Identificación Manejo de Colecciones Etiquetado // Curaduría Biológica
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Enriquecimiento Digital Metadatos Multimedia Digitalizado y Captura

Nube de Puntos Procesando STL (STereo Litografía) Inspección e Ingeniería Inversa Impresión 3D

UTN | 31 años
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Conclusiones

• SIGBIO, incorporará los mecanismos 

para la promoción y difusión del 

catálogo de servicios que brinda, 

mediante un entorno Web.

• Genera etiquetas digitales con 

códigos de barra lineales y códigos 

QR.

• Presenta un módulo de búsqueda

de información estructurada y 

espacial para que todos los datos 

estén accesible al usuario.

• Gestión de información multimedia: SIGBIO 

permite asociar todo tipo de información de 

las muestras para una base más enriquecida.

• Permite disponer de claves taxonómicas 

digitales para el tratamiento taxonómico y 

filtrado de los datos. 

• Incorpora la función para exportar datos en el 

formato (Darwin Core, XML, CSV, HTML).

• La integración del SIGBIO con la API de 

geolocalización permite la visualización 

espacial de la distribución geográfica de los 

datos biológicos almacenados en la 

plataforma.

UTN | 31 años
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GRACIAS

“Una vez que una especie se

extingue ninguna ley pueda hacerla

regresar: se ha marchado para

siempre”. Allen M. Solomon, ecólogo
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